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1. Enterobacter hormaechei ATCC® 700323™
2. Stenotrophomonas maltophilia ATCC® 17666™
3. Acinetobacter baumannii ATCC® BAA-747™
4 . Elizabethkingia meningoseptica ATCC® 13253™
5. Kilebsiella oxytoca ATCC® 700324™
6. Ochrobactrum anthropi ATCC® BAA-749™
7. Proteus vulgaris ATCC® 6380™
8. Pseudomonas aeruginosa ATCC® 9721™
9. Pseudomonas aeruginosa ATCC® BAA-17441T
10. Shigella sonnei ATCC® 25931™ )
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(1) Enterobacteriaceae (BZPI#HE)

* Budvicia aquatica

* Buttiauxella agrestis

+ Cedecea davisae

+ Cedecea lapagei

- Citrobacter amalonaticus

« Citrobacter braakii

- Citrobacter farmeri

« Citrobacter freundii

- Citrobacter koseri

« Citrobacter sedlakii

« Citrobacter youngae

« Cronobacter sakazakii group

+ Edwardsiella hoshinae

+ Edwardsiella tarda

« Enterobacter aerogenes

« Enterobacter amnigenus 1

« Enterobacter amnigenus 2

« Enterobacter asburiae

+ Enterobacter cancerogenus

« Enterobacter cloacae complex

« Enterobacter gergoviae

« Escherichia coli

* Escherichia coli 0157

« Escherichia fergusonii

« Escherichia hermannii

« Escherichia vulneris

« Ewingella americana

* Hafnia alvei

* Klebsiella oxytoca

* Klebsiella pneumoniae ssp. ozaenae

* Klebsiella pneumoniae ssp.
pneumoniae

* Klebsiella pneumoniae ssp.
rhinoscleromatis

* Kluyvera ascorbata

* Kluyvera cryocrescens

* Kluyvera intermedia (LL&1 D
Enterobacter intermedius)

« Leclercia adecarboxylata

* Moellerella wisconsensis

* Morganella morganii ssp. morganii

* Morganella morganii ssp. sibonii

« Pantoea agglomerans

* Pantoea spp.

* Plesiomonas shigelloides

* Proteus hauseri

* Proteus mirabilis

« Proteus penneri

« Proteus vulgaris

* Providencia alcalifaciens

« Providencia rettgeri

« Providencia rustigianii

« Providencia stuartii

* Rahnella aquatilis

* Raoultella ornithinolytica

* Raoultella planticola

* Roseomonas gilardii

+ Salmonella enterica ssp. arizonae

« Salmonella enterica ssp. diarizonae

+ Salmonella group

+ Salmonella ser.Gallinarum

« Salmonella ser.Paratyphi A

+ Salmonella ser.Typhi

« Serratia ficaria

« Serratia fonticola

« Serratia liquefaciens group

« Serratia marcescens

« Serratia odorifera

« Serratia plymuthica

« Serratia rubidaea

« Shigella group

« Shigella sonnei

* Yersinia aldovae

« Yersinia enterocolitica

* Yersinia frederiksenii

* Yersinia intermedia

* Yersinia kristensenii

« Yersinia pestis

* Yersinia pseudotuberculosis

* Yersinia ruckeri

* Yokenella regensburgei

(2) Non-Enterobacteriaceae (MR
« Achromobacter denitrificans

« Achromobacter xylosoxidans
« Acinetobacter baumannii complex
« Acinetobacter haemolyticus

« Acinetobacter junii

* Acinetobacter Iwoffii

« Acinetobacter radioresistens
« Acinetobacter ursingii

« Actinobacillus ureae

« Aeromonas hydrophila

* Aeromonas caviae

+ Aeromonas salmonicida

* Aeromonas sobria

« Aeromonas veronii

« Alcaligenes faecalis ssp. faecalis
« Bordetella bronchiseptica

* Bordatella hinzii

* Bordetella trematum

* Brevundimonas diminuta

* Brevundimonas vesicularis

* Brucella melitensis

* Burkholderia cepacia group

* Burkholderia gladioli

* Burkholderia mallei

* Burkholderia pseudomallei

+ Chromobacterium violaceum
« Chryseobacterium gleum

« Chryseobacterium indologenes
« Comamonas testosteroni

« Cupriavidus pauculus

« Delftia acidovorans

« Elizabethkingia meningoseptica
* Francisella tularensis

« Grimontia hollisae

* Mannheimia haemolytica

* Methylobacterium spp.

* Moraxella group

« Myroides spp.

* Neisseria animaloris

* Neisseria zoodegmatis

« Ochrobactrum anthropi

- Oligella ureolytica

« Paracoccus yeei

« Pasteurella aerogenes

* Pasteurella canis

« Pasteurella dagmatis

* Pasteurella multocida

« Pasteurella pneumotropica

* Pasteurella testudinis

* Photobacterium damselae

« Pseudomonas aeruginosa

* Pseudomonas alcaligenes

* Pseudomonas fluorescens

* Pseudomonas luteola

* Pseudomonas mendocina

* Pseudomonas oleovorans

* Pseudomonas oryzihabitans

« Pseudomonas putida

* Pseudomonas stutzeri

* Ralstonia mannitolilytica

* Ralstonia pickettii

* Rhizobium radiobacter

« Roseomonas gilardii

« Shewanella algae

« Shewanella putrefaciens

« Sphingobacterium multivorum
« Sphingobacterium spiritivorum
« Sphingobacterium thalpophilum
+ Sphingomonas paucimobilis

« Stenotrophomonas maltophilia
- Vibrio alginolyticus

« Vibrio cholerae

« Vibrio fluvialis

« Vibrio metschnikovii

* Vibrio mimicus

« Vibrio parahaemolyticus

« Vibrio vulnificus

(3
* Brucella melitensis
* Burkholderia mallei
* Burkholderia pseudomallei
* Escherichia coli 0157
« Francisella tularensis
* Yersinia pestis
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Acinetobacter baumannii
complex

Acinetobacter baumannii

Acinetobacter calcoaceticus
Acinetobacter pittii(Acinetobacter
genomospecies 3)

Acinetobacter nosocomialis(Acinetobacter
genomospecies TU13)

Aeromonas hydrophila/caviae | Aeromonas caviae

Aeromonas hydrophila
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Brevundimonas diminuta/

Brevundimonas diminuta

esicularis Brevundimonas vesicularis

Burkholderia cepacia group

Burkholderia cepacia
Burkholderia multivorans
Burkholderia stabilis
Burkholderia vietnamiensis

Cronobacter sakazakii group

Cronobacter genomospecies 1
Cronobacter dublinensis ssp. dublinensis
Cronobacter dublinensis ssp. lausannensis
Cronobacter dublinensis ssp. lactaridi
Cronobacter malonaticus

Cronobacter sakazakii

Cronobacter turicensis

Cronobacter muytjensii

Enterobacter cloacae complex

Enterobacter cloacae ssp. cloacae
Enterobacter hormaechei
Enterobacter kobei

Enterobacter ludwigii

Enterobacter cloacae ssp. dissolvens

Moraxella group

Moraxella lacunata
Moraxella nonliquefaciens
Moraxella osloensis

Neisseria animaloris/zoodegmatis

Neisseria animaloris
Neisseria zoodegmatis

Salmonella group

Salmonella enterica ssp. enterica
Salmonella ser.Enteriditis
Salmonella ser.Paratyphi B
Salmonella ser.Paratyphi C
Salmonella spp.

Salmonella ser.Typhimurium
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Serratia grimesii

Serratia liquefaciens

Serratia proteamaculans
Shigella flexneri

Shigella boydii

Shigella dysenteriae

Yersinia enterolitica

P (21
Serratia liquefaciens group

Shigella group

Yersinia enterocolicitca
/frederiksenii Yersinia frederiksenii
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Acinetobacter Iwoffii
Actinobacillus ureae
Aeromonas salmonicida
Brucella melitensis
Francisella tularensis
Methylobacterium spp.
Moraxella lacunata
Moraxella nonliquefaciens
Moraxella osloensis
Pasteurella multocida
Pseudomonas alcaligenes
Pseudomonas fluorescens
Pseudomonas stutzeri
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Escherichia coli 0157 MiEZAHETOEBYLETT,
Francisella tularensis
Salmonella enterica ssp. arizonae
Salmonella enterica ssp. diarizonae
Salmonella group
Salmonella ser. Gallinarum
Salmonella ser. Paratyphi A
Salmonella ser. Typhi
Shigella group
Shigella sonnei

Vibrio cholerae
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Brucella melitensis biovar abortus
Brucella melitensis biovar canis
Brucella melitensis biovar melitensis
Brucella melitensis biovar neotamae
Brucella melitensis biovar ovis
Brucella melitensis biovar suis
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Brucella melitensis

Burkholderia pseudomallei

Burkholderia mallei
Escherichia coli 0157
Francisella tularensis
Yersinia pestis
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